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3   展望

随着对ncRNA的探索不断扩展和深入，异常

表达的ncRNA展示了其在肿瘤上的多面而强大的

作用。在舌鳞状细胞癌中，现阶段研究最为广泛

的是miRNA，但对其机制仅是初步的探索，需要

不断深入。lncRNA在舌鳞状细胞癌的研究处于起

步阶段，机制探究还较为模糊。在舌鳞状细胞癌

中关于piRNA、snoRNA和circRNA的报道较少。

因此，目前面临的问题主要有3个方面：一是结合

ncRNA之间的联系作用，对于已经发现与舌鳞状

细胞癌有相关性的ncRNA仍需要更为深入和全面

去探究作用机制；二是填补piRNA、snoRNA和

circRNA在舌鳞状细胞癌中的研究空缺，发现更多

病因和临床治疗的可能；三是研究成果的临床应

用，ncRNA的研究方法和技术尚不成熟，需要不

断完善和改进，并且短序列的ncRNA的靶标缺乏

特异性且容易脱靶，使得其作为临床上的生物学

标记和治疗靶标出现了一定的困难。随着这些问

题逐渐解决，ncRNA可能会在舌鳞状细胞癌预

后、治疗等过程中发挥重要作用。
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